Streszczenie pracy w jezyku polskim

Zapalenia wymienia to jeden z najczgstszych problemow zdrowotnych krow,
powodujacy duze straty ekonomiczne dla hodowcoéw bydta. Mastitis prowadzi do
zmniejszenia  produkcji  mleka na skutek spadku wydajnosci mlecznej oOraz
niewykorzystywania mleka niespelniajacego wymogow sanitarno-higienicznych. Przyczynia
si¢ tez do wzrostu kosztow weterynaryjnych, a nierzadko réwniez do zmniejszenia
liczebnosci stada w wyniku upadkow badz brakowania chorych zwierzat.

Przypuszcza si¢, ze czestotliwo$¢ zachorowan na mastitis zalezy nie tylko od
czynnikoéw $rodowiskowych (takich jak higiena doju, warunki utrzymania, zywienie, stres czy
urazy mechaniczne) ale rowniez indywidualnych predyspozycji krowy (uwarunkowanych
genetycznie). W zwigzku z tym, celem niniejszej pracy byta analiza polimorfizmu wybranych
genow zwigzanych z funkcjonowaniem uktadu odpornosciowego u bydta oraz ocena jego
wplywu na wystepowanie mastitis i uzytkowos¢ mleczng krow rasy polskiej holsztynsko-
fryzyjskiej odmiany czarno-biate;j.

Analiz¢ polimorfizmu genetycznego przeprowadzono w obrebie sekwencji kodujacej
trzech gendow: receptora chemokinowego-a (CXCRI1), interleukiny 17A (IL-17A) oraz
L-selektyny (SELL). Zidentyfikowano tacznie 9 mutacji typu SNP (Single Nucleotide
Polymorphism - polimorfizm pojedynczego nukleotydu): 6 w obrebie genu CXCRI
(c.+291C>T, ¢.+365T>C, c.+816C>A, c.+819G>A, +1093C>T oraz +1373C>A), 1 w obre¢bie
genu IL-17A (c.126G>A) oraz 2 w obrebie genu SELL (c.165G>A oraz ¢.567C>T). Wyniki
analizy regresji logistycznej wskazuja na istnienie istotnego zwiazku z czestoscig zachorowan
na mastitis jedynie w przypadku mutacji c.+365T>C w obrebie genu CXCRI1 (szansa
zachorowania na kliniczng form¢ mastitis byla ponad dwukrotnie wigksza u krow
z genotypem CC w poréownaniu z krowami o genotypie TT (p=0,0470)). Wykazano réwniez
statystycznie istotny wplyw polimorfizméw ¢.165G>A i ¢.567C>T w obrebie genu SELL na
zawarto$¢ komorek somatycznych w mleku (odpowiednio p=0,0019 i p=0,0003).
Zidentyfikowane w sekwencji kodujacej genu L-selektyny polimorfizmy istotnie (p<0,0001)
wptywaly tez na dzienng wydajnos¢ mleka oraz procentowg zawarto$¢ thuszczu i biatka

w mieku.



